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B LIER
[ccctttcgtcttcaa

AatII pBRforEco
|AATAGGCGTATCACGAGGC

ctaagaaaccattattatcatgacattaacctataaaaataggcgtatcacgaggccctttcgtcttcaa

gattctttggtaataatagtactgtaattggatatttttatccgcatagtgctccgggaaagcagaagtt

Spel

FE 1.ER

gaattattttaacataaaaaaatttacagttaagaataaaaaacgact&

gaattattttaacataaaaaaatttacagttaagaataaaaaacga'ctagttaagaaaaattggaaaata

cttaataaaattgtatttttttaaatgtcaattcttattttttgctgatcaattctttttaaccttttat
MCS Pagr

aatgcttttagcatgttttaatataactaattaaagaggagaaaATGGCGAAGAAATTCAATTACAAATT

ttacgaaaatcgtacaaaattatattgattaatttctcctctttTACCGCTTCTTTAAGTTAATGTTTAA
Pagr I strong RBS | SPAtIE

ACCGTCTATGGTTGCTTTAACGTTATTTGGCACAGCTTTTACTGCACATCAAGCAAATGCTGCTGCAACA

TGGCAGATACCAACGAAATTGCAATAAACCGTGTCGAAAATGACGTGTAGTTCGTTTACGACGACGTTGT

SPAtIE Lysostaphin

CATGAACATTCAGCACAATGGTTGAATAATTACAAAAAAGGATATGGTTACGGTCCTTATCCATTAGGTA

GTACTTGTAAGTCGTGTTACCAACTTATTAATGTTTTTTCCTATACCAATGCCAGGAATAGGTAATCCAT

Lysostaphin

TAAATGGCGGTATGCACTACGGAGTTGATTTTTTTATGAATATTGGAACACCAGTAAAAGCTATTTCAAG

ATTTACCGCCATACGTGATGCCTCAACTAAAAAAATACTTATAACCTTGTGGTCATTTTCGATAAAGTTC

Lysostaphin

CGGAAAAATAGTTGAAGCTGGTTGGAGTAATTACGGAGGAGGTAATCAAATAGGTCTTATTGAAAATGAT

GCCTTTTTATCAACTTCGACCAACCTCATTAATGCCTCCTCCATTAGTTTATCCAGAATAACTTTTACTA
Lysostaphin

GGAGTGCATAGACAATGGTATATGCATCTAAGTAAATATAATGTTAAAGTAGGAGATTATGTCAAAGCTG

CCTCACGTATCTGTTACCATATACGTAGATTCATTTATATTACAATTTCATCCTCTAATACAGTTTCGAC
Lysostaphin

GTCAAATAATCGGTTGGTCTGGAAGCACTGGTTATTCTACAGCACCACATTTACACTTCCAAAGAATGGT

CAGTTTATTAGCCAACCAGACCTTCGTGACCAATAAGATGTCGTGGTGTAAATGTGAAGGTTTCTTACCA
Lysostaphin

PaqCI

TAATTCATTTTCAAATTCAACTGCCCAAGATCCAATGCCTTTCTTAAAGAGCGCAGGATATGGAAAAGCA

ATTAAGTAAAAGTTTAAGTTGACGGGTTCTAGGTTACGGAAAGAATTTCTCGCGTCCTATACCTTTTCGT
Lysostaphin

GGTGGTACAGTAACTCCAACGCCGAATACAGGTTGGAAAACAAACAAATATGGCACACTATATAAATCAG

CCACCATGTCATTGAGGTTGCGGCTTATGTCCAACCTTTTGTTTGTTTATACCGTGTGATATATTTAGTC
Lysostaphin

Nhel Bmtl Sphl

AGTCAGCTAGCTTCACACCTAATACAGATATAATAACAAGAACGACTGGTCCATTTAGAAGCATGCCGCA

TCAGTCGATCGAAGTGTGGATTATGTCTATATTATTGTTCTTGCTGACCAGGTAAATCTTCGTACGGCGT

Lysostaphin

70

140

210

280

350

420

490

560

630

700

770

840
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GTCAGGAGTCTTAAAAGCAGGTCAAACAATTCATTATGATGAAGTGATGAAACAAGACGGTCATGTTTGG

CAGTCCTCAGAATTTTCGTCCAGTTTGTTAAGTAATACTACTTCACTACTTTGTTCTGCCAGTACAAACC

Lysostaphin

GTAGGTTATACAGGTAACAGTGGCCAACGTATTTACTTGCCTGTAAGAACATGGAATAAATCTACTAATA

CATCCAATATGTCCATTGTCACCGGTTGCATAAATGAACGGACATTCTTGTACCTTATTTAGATGATTAT

Lysostaphin

CTTTAGGTGTTCTTTGGGGAACTATAAAGggcatcaaataaaacgaaaggctcagtcgaaagactgggcc

GAAATCCACAAGAAACCCCTTGATATTTCccgtagtttattttgctttccgagtcagectttctgacccgg

Lysostaphin | Lambada TO Terminator

[ rrnB T1 terminator >

acccgg
A 1%

FE 2.ILA
IatctgttgtttttacttctcatttttaattagttataattaactaatcacacaggaaagG
tttcgttttatctgttgtttttacttctcatttttaattagttataattaactaatcacacaggaaagGA

aaagcaaaatagacaacaaaaatgaagagtaaaaattaatcaatattaattgattagtgtgtcctttcCT

Lambada TO Terminator || sar P1 Il RBS 2 | |
SPLip

rrnB T1 terminator

aaagcaaaatagacaacaaaaatgaagag|
FrB 1R

TCAAACAAATAAATCAGCAAAACAAAAACAATATAAAAATAATGATCCAATTATTTTAGTACATGGTTTC

AGTTTGTTTATTTAGTCGTTTTGTTTTTGTTATATTTTTATTACTAGGTTAATAAAATCATGTACCAAAG
)

ECoRV

AATGGATTTACAGACGATATCAACCCATCAGTGCTAACGCATTATTGGGGTGGCGATAAAATGAATATTC

TTACCTAAATGTCTGCTATAGTTGGGTAGTCACGATTGCGTAATAACCCCACCGCTATTTTACTTATAAG
SPLip

GCCAAGATTTGGAAGAAAATGGATATGAGGCTTATGAAGCAAGTATAAGTGCATTTGGTAGTAACTATGA

CGGTTCTAAACCTTCTTTTACCTATACTCCGAATACTTCGTTCATATTCACGTAAACCATCATTGATACT
)

CCGTGCTGTTGAGTTATACTACTACATCAAAGGTGGACGTGTTGACTATGGTGCAGCACACGCAGCTAAA

GGCACGACAACTCAATATGATGATGTAGTTTCCACCTGCACAACTGATACCACGTCGTGTGCGTCGATTT

SPLip
Csil
SexATI*

TATGGTCATGAGCGTTACGGTAAAACCTATGAAGGTGTTTATAAAGATTGGAAACCAGGTCAAAAAATAC

ATACCAGTACTCGCAATGCCATTTTGGATACTTCCACAAATATTTCTAACCTTTGGTCCAGTTTTTTATG

)

ATTTAGTTGGTCATAGTATGGGTGGTCAAACAATTCGTCAATTAGAAGAGCTATTGAGACATGGTAATCC

TAAATCAACCAGTATCATACCCACCAGTTTGTTAAGCAGTTAATCTTCTCGATAACTCTGTACCATTAGG
SPLip

AGAAGAAGTTGAATATCAAAAACAACATGGTGGGGAAATTTCTCCATTATACCAAGGTGGCCACGACAAT

TCTTCTTCAACTTATAGTTTTTGTTGTACCACCCCTTTAAAGAGGTAATATGGTTCCACCGGTGCTGTTA
)

910

980

1050

1120

1190

1260

1330

1400

1470

1540

1610
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ATGGTGTCATCTATTACAACACTCGGTACACCACATAATGGTACACATGCGTCAGACTTATTAGGTAACG

TACCACAGTAGATAATGTTGTGAGCCATGTGGTGTATTACCATGTGTACGCAGTCTGAATAATCCATTGC
SPLip

PmII

AAGCGATTGTACGCCAACTTGCATATGACGTAGGTAAAATGTATGGTAATAAAGATTCACGTGTAGACTT

TTCGCTAACATGCGGTTGAACGTATACTGCATCCATTTTACATACCATTATTTCTAAGTGCACATCTGAA
SPLip

TGGGTTAGAACACTGGGGATTAAAACAAAAACCAAACGAATCATATATTCAATATGTTAAACGTGTTCAA

ACCCAATCTTGTGACCCCTAATTTTGTTTTTGGTTTGCTTAGTATATAAGTTATACAATTTGCACAAGTT
SPLip

BtgzI

AATTCAAAACTGTGGAAATCAAAAGATAGTGGTTTACACGATTTAACACGCGATGGCGCAACAGATTTAA

TTAAGTTTTGACACCTTTAGTTTTCTATCACCAAATGTGCTAAATTGTGCGCTACCGCGTTGTCTAAATT
SPLip

ACCGAAAAACATCATTAAATCCTAATATTGTATATAAAACTTATACTGGCGAGTCAACACATAAAACATT

TGGCTTTTTGTAGTAATTTAGGATTATAACATATATTTTGAATATGACCGCTCAGTTGTGTATTTTGTAA
SPLip

GGCAGGAAAACAAAAAGCTGATCTTAACATGTTCTTACCATTTACAATTACTGGTAATTTAATTGGAAAA

CCGTCCTTTTGTTTTTCGACTAGAATTGTACAAGAATGGTAAATGTTAATGACCATTAAATTAACCTTTT

)

GCTAAAGAGAAAGAATGGAGAGAAAATGATGGACTTGTTTCAGTCATTTCTTCACAACATCCATTTAATC

CGATTTCTCTTTCTTACCTCTCTTTTACTACCTGAACAAAGTCAGTAAAGAAGTGTTGTAGGTAAATTAG

SPLip

AAAAATATGTTGAAGCTACAGATAAAAATCAAAAAGGTGTATGGCAAGTAACTCCAACAAAACATGACTG

TTTTTATACAACTTCGATGTCTATTTTTAGTTTTTCCACATACCGTTCATTGAGGTTGTTTTGTACTGAC
)

GGATCATGTAGACTTTGTAGGCCAAGACAGTACAGATACAAAACGTACTAGAGATGAATTGCAACAGTTC

CCTAGTACATCTGAAACATCCGGTTCTGTCATGTCTATGTTTTGCATGATCTCTACTTAACGTTGTCAAG

)

TGGCATGGTCTTGCTGAAGATTTAGTACAAAGTGAACAATTAACATCAACAAATAAACAAGTTCAAGTTC

ACCGTACCAGAACGACTTCTAAATCATGTTTCACTTGTTAATTGTAGTTGTTTATTTGTTCAAGTTCAAG
VH

SPLip

AGCAATCTGGTGCAGAACTTGCACGTCCAGGTGCTTCTGTTAAATTATCTTGTAAAGCTTCTGGTTATAC

TCGTTAGACCACGTCTTGAACGTGCAGGTCCACGAAGACAATTTAATAGAACATTTCGAAGACCAATATG

‘
T

TTTAACTCGTTATTGGATGCAATGGGTTAAACAACGTCCAGGACAAGGTTTAGAATGGATTGGTGCTATT

AAATTGAGCAATAACCTACGTTACCCAATTTGTTGCAGGTCCTGTTCCAAATCTTACCTAACCACGATAA
VH

TATCCAAGAGATGGTGATACTCGTTATAGTCAAGAATTTAAAGGTAAAGCTACTTTAACTGCAGATAAAT

ATAGGTTCTCTACCACTATGAGCAATATCAGTTCTTAAATTTCCATTTCGATGAAATTGACGTCTATTTA
VH

1680

1750

1820

1890

1960

2030

2100

2170

2240

2310

2380

2450

2520
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pLI50.dna (¥F4RfM / 10,105 BAExT)

CTTCTACTACTGCTTATATGCAATTAAGCTCTTTAGCTTCTGAAGATTCTGCAGTTTATTATTGTGCTTA
2590
GAAGATGATGACGAATATACGTTAATTCGAGAAATCGAAGACTTCTAAGACGTCAAATAATAACACGAAT

\

TCCAGATGGTTCTTATGCTGCACCAAATGGTATGGAATATTGGGGTCAAGGTTCTTCTGTTACTGTTAGT
2660
AGGTCTACCAAGAATACGACGTGGTTTACCATACCTTATAACCCCAGTTCCAAGAAGACAATGACAATCA

VH

TCTGGTGGTGGTGGTTCTGGTGGTGGTGGTTCTGGTGGTGGTGGTTCTGATATTCAAATGTCTCAATCTC

2730
AGACCACCACCACCAAGACCACCACCACCAAGACCACCACCACCAAGACTATAAGTTTACAGAGTTAGAG

CAGCTTCTTTATCTGCATCTGTTGGTGAAACTGTTACTATTACTTGTCGTGCTTCTGGTTCTATTCATAA

2800
GTCGAAGAAATAGACGTAGACAACCACTTTGACAATGATAATGAACAGCACGAAGACCAAGATAAGTATT

TTATTTAGCTTGGTATCAACAAAAACAAGGTAAATCTCCACAATTATTAGTTTATAATGCAGAAACTTTA
2870

AATAAATCGAACCATAGTTGTTTTTGTTCCATTTAGAGGTGTTAATAATCAAATATTACGTCTTTGAAAT

GCTGATGGTGTTCCATCTCGTTTTTCTGGTTCTGGTTCTGGTACTCAATATTCTTTAAAAATTTCTTCTT

2940
CGACTACCACAAGGTAGAGCAAAAAGACCAAGACCAAGACCATGAGTTATAAGAAATTTTTAAAGAAGAA

TACAACCAGAAGATTTTGGTACTTATTATTGTCAACATTTTTGGATTACTCCATGGACTTTTGGTGGTGG
3010
ATGTTGGTCTTCTAAAACCATGAATAATAACAGTTGTAAAAACCTAATGAGGTACCTGAAAACCACCACC

Eagl

TACTAAATTAGAAGAAATTAAAtacggccggaagaagcggagacagagaagaagaTAAaaagaggagaaa
3080
ATGATTTAATCTTCTTTAATTTatgccggccttcttcgcctctgtctcttcttctATTtttectcctecttt

TAT

GGCATGTGAACTGTTTGAATTACATGCACTTAAAACTAAAGCAATTACAATTAAAAATATTAACTTTTTC

3150
CCGTACACTTGACAAACTTAATGTACGTGAATTTTGATTTCGTTAATGTTAATTTTTATAATTGAAAAAG

SPblaz

AACATGGTTCTCCAGTTGATATTTGTACTGCTAAACCAAGAGATATTCCAAATAATCCAATGTGTATTTA
3220
TTGTACCAAGAGGTCAACTATAAACATGACGATTTGGTTCTCTATAAGGTTTATTAGGTTACACATAAAT

ATIII

SPblaz

TCGTTCTCCAGAAAAAAAAGCTACTGAAGATGGTGAATCTCAAAAAATTCCAGAAGCTACTAATCGTCGT
3290

AGCAAGAGGTCTTTTTTTTCGATGACTTCTACCACTTAGAGTTTTTTAAGGTCTTCGATGATTAGCAGCA
ATIII

GTTTGGGAATTAAGTAAAGCTAATTCTCGTTTTGCTACTACTTTTTATCAACATTTAGCTGATTCTAAAA
3360

CAAACCCTTAATTCATTTCGATTAAGAGCAAAACGATGATGAAAAATAGTTGTAAATCGACTAAGATTTT
ATIII

ATGATAATGATAATATTTTTTTAAGTCCATTAAGTATTTCTACTGCTTTTGCTATGACTAAATTAGGTGC

3430
TACTATTACTATTATAAAAAAATTCAGGTAATTCATAAAGATGACGAAAACGATACTGATTTAATCCACG

ATIII
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BclI*

TTGTAATGATACTTTACAACAATTAATGGAAGTTTTTAAATTTGATACTATTTCTGAAAAAACTTCTGAT
3500
AACATTACTATGAAATGTTGTTAATTACCTTCAAAAATTTAAACTATGATAAAGACTTTTTTGAAGACTA

ATIIL

CAAATTCATTTTTTTTTTGCTAAATTAAATTGTCGTTTATATCGTAAGGCTAATAAATCTTCTAAATTAG
3570
GTTTAAGTAAAAAAAAAACGATTTAATTTAACAGCAAATATAGCATTCCGATTATTTAGAAGATTTAATC

ATIII

TTAGTGCTAATCGTTTATTTGGTGATAAATCTTTAACTTTTAATGAAACTTATCAAGATATTTCTGAATT
3640
AATCACGATTAGCAAATAAACCACTATTTAGAAATTGAAAATTACTTTGAATAGTTCTATAAAGACTTAA

ATIII

AGTTTATGGTGCTAACATCATCATCATCATCATTAATAATAAtaaagtatagatgaatttaaaaaagagt
3710
TCAAATACCACGATTGTAGTAGTAGTAGTAGTAATTATTATTatttcatatctacttaaattttttctca

1 L L L 5 L
His His His His His His [ |

F B 3.E

|tttataat

gtttttatgttttgattaaaatatctcttttattagatttttataaatttttttatttttattttataat

3780
caaaaatacaaaactaattttatagagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaataaaatatta

tufA

ngttcgaagacatc..|
FE 3.RM

Kaattttatagagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaa'

gagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaataaaatatta
HFE 2.RH

HE 3.E[
ttTTAATTGGTTTGAGAAAATATAAATAAAATGGCAAATTTGATAATTG
ttTTAATTGGTTTGAGAAAATATAAATAAAATGGCAAATTTGATAATTGTATGACATTTTTAATTTTTTA

3850
aaAATTAACCAAACTCTTTTATATTTATTTTACCGTTTAAACTATTAACATACTGTAAAAATTAAAAAAT

tufA

aaAATTAACCAA|
FrBE 2. %10

BsrGI

AATACTTATCAATAAGCATTGTGTACAATTGTCTGTTTGCACACCGACGATTGAGCGCATTTATTTGACT
3920
TTATGAATAGTTATTCGTAACACATGTTAACAGACAAACGTGTGGCTGCTAACTCGCGTAAATAAACTGA

AATTCAAAAAACATTGTTGTTTTCCTAGAAAAAAGTAAACATGATAATAAAAATGTGAAAGTGTAAATAA
3990
TTAAGTTTTTTGTAACAACAAAAGGATCTTTTTTCATTTGTACTATTATTTTTACACTTTCACATTTATT

TCACTGGCGAAGTACGAAGACTAAAGACATCTAAGATGTAATCGTATACAAATTAAAAAGGTGTAAAAAT

8

AGTGACCGCTTCATGCTTCTGATTTCTGTAGATTCTACATTAGCATATGTTTAATTTTTCCACATTTTTA

TAAAATAAAATGTGAAATAAATCACAATTTAATATTGACCCAGTACTTAATGCATGTTACATTTTATATG
4130

ATTTTATTTTACACTTTATTTAGTGTTAAATTATAACTGGGTCATGAATTACGTACAATGTAAAATATAC
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TGAAATAAATCACAAACTTAAAAGCGGATGACACATGACCTTTTAAGTTATGCGTTGAAAATAAAAGAGA
4200
ACTTTATTTAGTGTTTGAATTTTCGCCTACTGTGTACTGGAAAATTCAATACGCAACTTTTATTTTCTCT

TGTTTATTTGCTTTTGTATCGTCAATAAGCAGCATTAAACTAACATATTTGAAGCTACATGTATGTTAGT
4270
ACAAATAAACGAAAACATAGCAGTTATTCGTCGTAATTTGATTGTATAAACTTCGATGTACATACAATCA

GAATTAATCATAAGGGAGTTTTTGTAAAggacaagcaatgcttgccttgaatagtaacttttgaatagtg

4340
CTTAATTAGTATTCCCTCAAAAACATTTcctgttcgttacgaacggaacttatcattgaaaacttatcac

attcaggaggATTTTTCTGGTGAGCTACTGCATTCAGCCCTAAACTAATCATTAGTGCATTATCTACTTC

&

taagtcctccTAAAAAGACCACTCGATGACGTAAGTCGGGATTTGATTAGTAATCACGTAATAGATGAAG

TTTCATTTTATCATCGGATAAGTACGTCAGTTTTTCTTTCAATCGTTTTTTATCAAGTGTACGAATTTGT

5

AAAGTAAAATAGTAGCCTATTCATGCAGTCAAAAAGAAAGTTAGCAAAAAATAGTTCACATGCTTAAACA
MazF

TCTAATAATATAACTGAGTCTTTATCCAACTTATACTTTTTCTTTTCAATCTCTACATGTGTCGGTATTT

4550
AGATTATTATATTGACTCAGAAATAGGTTGAATATGAAAAAGAAAAGTTAGAGATGTACACAGCCATAAA

MazF

TCGCTTTATTAATCCTACCAGTTATTGCCGCAACAATAACTGTAGGACTATATTTATTACCAGTATCATT

AGCGAAATAATTAGGATGGTCAATAACGGCGTTGTTATTGACATCCTGATATAAATAATGGTCATAGTAA
MazF

TTGAATTATGACTACAGGTCTGACTCCCCCTTGTTCAGATCCCTGTACTGGTGATAAATCTGCTAAATAA

AACTTAATACTGATGTCCAGACTGAGGGGGAACAAGTCTAGGGACATGACCACTATTTAGACGATTTATT
MazF

ACATCTCCTCGTCTAATCATTAAtaaagtatagatgaatttaaaaaagagtgtttttatgttttgattaa
4760
TGTAGAGGAGCAGATTAGTAATTatttcatatctacttaaattttttctcacaaaaatacaaaactaatt

actaatt
FrE 3%\

aatatctcttttattagatttttataaatttttttatttttcaagcttctgtaggtttttaggcataaaa

ttatagagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaagttcgaagacatccaaaaatccgtatttt
TygrA MCS

ttatagagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaagttcgaagacatccaaaaaq
B 3%

gagaaaataatctaaaaatatttaaaaaaataaaaak
taaaatattaaaAATTAACCAA|

FE 2.5 b

Swal

ctatatgatttacccctaaatctttaaaatgccccttaaaattcaaaataaaggcatttaaaatttaaat

4900
gatatactaaatggggatttagaaattttacggggaattttaagttttatttccgtaaattttaaattta

Clal
BspDI

atttcttgtgataaagtttgttaaaaaggagtggttttatgactgttatgtggttatcgattataggtat
4970
taaagaacactatttcaaacaatttttcctcaccaaaatactgacaatacaccaatagctaatatccata
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gtggttttgtattggaatggcattttttgctatcaaggttattaaaaataaaaattagaccacgcattta

caccaaaacataaccttaccgtaaaaaacgatagttccaataatttttatttttaatctggtgcgtaaat

PshAI

tgccgagaaaatttattgtgcgttgagaagaacccttaactaaacttgcagacgaatgtcggcatagcgt

acggctcttttaaataacacgcaactcttcttgggaattgatttgaacgtctgcttacagccgtatcgca

gagctattaagccgaccattcgacaagttttgggattgttaagggttccgaggctcaacgtcaataaagc

ctcgataattcggctggtaagctgttcaaaaccctaacaattcccaaggctccgagttgcagttatttcg

aattggaataaagaagcgaaaaaggagaagtcggttcagaaaaagaaggatatggatctggagctgtaat

ttaaccttatttcttcgctttttcctcttcagccaagtctttttcttcctatacctagacctcgacatta

ataaaaaccttcttcaactaacggggcaggttagtgacattagaaaaccgactgtaaaaagtacagtcgg

tatttttggaagaagttgattgccccgtccaatcactgtaatcttttggctgacatttttcatgtcageceec

Stul

cattatctcatattataaaagccagtcattaggcctatctgacaattcctgaatagagttcataaacaat

gtaatagagtataatattttcggtcagtaatccggatagactgttaaggacttatctcaagtatttgtta

cctgcatgataaccatcacaaacagaatgatgtacctgtaaagatagcggtaaatatattgaattacctt

ggacgtactattggtagtgtttgtcttactacatggacatttctatcgccatttatataacttaatggaa

tattaatgaattttcctgctgtaataatgggtagaaggtaattactattattattgatatttaagttaaa

ataattacttaaaaggacgacattattacccatcttccattaatgataataataactataaattcaattt

cccagtaaatgaagtccatggaataatagaaagagaaaaagcattttcaggtataggtgttttgggaaac

gggtcatttacttcaggtaccttattatctttctctttttcgtaaaagtccatatccacaaaaccctttg

aatttccccgaaccattatatttctctacatcagaaaggtataaatcataaaactctttgaagtcattct

ttaaaggggcttggtaatataaagagatgtagtctttccatatttagtattttgagaaacttcagtaaga

ttacaggagtccaaataccagagaatgttttagatacaccatcaaaaattgtataaagtggctctaactt

aatgtcctcaggtttatggtctcttacaaaatctatgtggtagtttttaacatatttcaccgagattgaa

atcccaataacctaactctccgtcgctattgtaaccagttctaaaagctgtatttgagtttatcacccectt

tagggttattggattgagaggcagcgataacattggtcaagattttcgacataaactcaaatagtgggaa

gtcactaagaaaataaatgcagggtaaaatttatatccttcttgttttatgtttcggtataaaacactaa

cagtgattcttttatttacgtcccattttaaatataggaagaacaaaatacaaagccatattttgtgatt

tatcaatttctgtggttatactaaaagtcgtttgttggttcaaataatgattaaatatctcttttctett

I o o B o B e e B R

atagttaaagacaccaatatgattttcagcaaacaaccaagtttattactaatttatagagaaaagagaa

ccaattgtctaaatcaattttattaaagttcatttgatatgcctcctaaatttttatctaaagtgaattt

I L B o o L e e o S S

ggttaacagatttagttaaaataatttcaagtaaactatacggaggatttaaaaatagatttcacttaaa

aggaggcttacttgtctgctttcttcattagaatcaatccttttttaaaagtcaatattactgtaacata

tcctccgaatgaacagacgaaagaagtaatcttagttaggaaaaaattttcagttataatgacattgtat

aatatatattttaaaaatatcccactttatccaattttcgtttgttgaactaatgggtgctttagttgaa

= e e e e e e e e

ttatatataaaatttttatagggtgaaataggttaaaagcaaacaacttgattacccacgaaatcaactt

gaataaaagaccacattaaaaaatgtggtcttttgtgtttttttaaaggatttgagcgtagcgaaaaatec

cttattttctggtgtaattttttacaccagaaaacacaaaaaaatttcctaaactcgcatcgctttttag

5040

5110

5180

5250

5320

5390

5460

5530

5600

5670

5740

5810

5880

5950

6020

6090

6160

6230
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cttttctttcttatcttgatacatatagaaataacgtcatttttattttagttgctgaaaggtgcgttga

gaaaagaaagaatagaactatgtatatctttattgcagtaaaaataaaatcaacgactttccacgcaact

agtgttggtatgtatgtgttttaaagtattgaaaacccttaaaattggttgcacagaaaaaccccatctg

tcacaaccatacatacacaaaatttcataacttttgggaattttaaccaacgtgtctttttggggtagac

ttaaagttataagtgactaaacaaataactaaatagatgggggtttcttttaatattatgtgtcctaata

aatttcaatattcactgatttgtttattgatttatctacccccaaagaaaattataatacacaggattat

1 L L L 5 L L L L 10 L
Met Gly Val Ser Phe Asn Ile Met Cys Pro Asn

repB

gtagcatttattcagatgaaaaatcaagggttttagtggacaagacaaaaagtggaaaagtgagaccatg

catcgtaaataagtctactttttagttcccaaaatcacctgttctgtttttcaccttttcactctggtac

L L L 15 L L L L 20 L L L L 25 L L L L 30 L L L L 35
Ser Ser Ile Tyr Ser Asp Glu Lys Ser Arg Val Leu Val Asp Lys Thr Lys Ser Gy Lys Val Arg Pro Trp
repB

gagagaaaagaaaatcgctaatgttgattactttgaacttctgcatattcttgaatttaaaaaggctgaa

ctctcttttcttttagcgattacaactaatgaaacttgaagacgtataagaacttaaatttttccgactt

L L L L 40 L L L L 45 L L L 0] L L L 55 L L
Arg Glu Lys Lys Ile Ala  Asn  Val Asp Tyr Phe Glu Leu Leu His Ile Leu Glu Phe Lys Lys Ala Glu

repB

agagtaaaagattgtgctgaaatattagagtataaacaaaatcgtgaaacaggcgaaagaaagttgtatc

tctcattttctaacacgactttataatctcatatttgttttagcactttgtccgctttctttcaacatag

L 60 L L L L 65 L L L 70 L L L 75 " " L L 80 L
Arg Val Lys Asp Cys Ala Glu Ile Lleu Glu Tyr Lys GIn Asn Arg Glu Thr Gy Glu Arg Lys Leu Tyr
repB

gagtgtggttttgtaaatccaggctttgtccaatgtgcaactggaggagagcaatgaaacatggcattca

ctcacaccaaaacatttaggtccgaaacaggttacacgttgacctcctctcgttactttgtaccgtaagt

L L L 85 L L L L =]0] L L L L 95 L L L L 100 L L L L 105
Arg Val Trp Phe Cys Lys Ser Arg Leu Cys Pro Met Cys Asn Trp Arg Arg Ala Met Lys His Gly Ile GIn
repB

gtcacaaaaggttgttgctgaagttattaaacaaaagccaacagttcgttggttgtttctcacattaaca

cagtgttttccaacaacgacttcaataatttgttttcggttgtcaagcaaccaacaaagagtgtaattgt

L L L L 110 L L L L 115 L L L L 120 L L L L 125 L L L
Ser GIn Lys Val Val Ala  Glu Val Ile Lys GIn Lys Pro Thr Val Arg Trp Leu Phe Leu Thr Leu Thr

repB

gttaaaaatgtttatgatggcgaagaattaaataagagtttgtcagatatggctcaaggatttcgccgaa

caatttttacaaatactaccgcttcttaatttattctcaaacagtctataccgagttcctaaagcggctt

L 130 L L L L 135 L L L L 140 L L L L 145 L L L L 150 L
Val Lys Asn Val Tyr Asp Gly Glu Glu Leu Asn Lys Ser Leu Ser Asp Met Ala GIn Gly Phe Arg Arg

repB

tgatgcaatataaaaaaattaataaaaatcttgttggttttatgcgtgcaacggaagtgacaataaataa

actacgttatatttttttaattatttttagaacaaccaaaatacgcacgttgccttcactgttatttatt

L L L 155 L L L L 160 L L L L 165 L L L L 170 L L L L 175
Met Met GIn Tyr Lys Lys Ile Asn Lys Asn Leu Val Gly Phe Met Arg Ala Thr Glu Val  Thr Ile Asn Asn

repB

taaagataattcttataatcagcacatgcatgtattggtatgtgtggaaccaacttattttaagaataca

atttctattaagaatattagtcgtgtacgtacataaccatacacaccttggttgaataaaattcttatgt

L L L L 180 L L L L 185 L L L L 190 L L L L 195 L L L
Lys Asp Asn Ser Tyr Asn GIn His Met His Val Leu Val Cys Val Glu Pro Thr Tyr Phe Lys Asn Thr

repB

gaaaactacgtgaatcaaaaacaatggattcaattttggaaaaaggcaatgaaattagactatgatccaa

cttttgatgcacttagtttttgttacctaagttaaaacctttttccgttactttaatctgatactaggtt

L 200 L L L L 205 L L L L 210 L L L L 215 L L L L 220 L
Glu Asn  Tyr Val Asn GIn Lys GIn Trp Ile GIn Phe Trp Lys Lys Ala Met Lys Leu Asp Tyr Asp Pro

repB

>

>

>

>

>

>

6300

6370

6440

6510

6580

6650

6720

6790

6860

6930

7000

7070
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atgtaaaagttcaaatgattcgaccgaaaaataaatataaatcggatatacaatcggcaattgacgaaac
7140
tacattttcaagtttactaagctggctttttatttatatttagcctatatgttagccgttaactgctttg

L L L 225 L L L L 230 L L L L 235 L L L L 240 L L L L 245
Asn  Val Lys Val GIn Met Ile Arg Pro Lys Asn Lys Tyr Lys Ser Asp Ile GIn Ser Ala Ile Asp Glu Thr

repB >

tgcaaaatatcctgtaaaggatacggattttatgaccgatgatgaagaaaagaatttgaaacgtttgtct
7210
acgttttataggacatttcctatgcctaaaatactggctactacttcttttcttaaactttgcaaacaga

L L L L 250 L L L L 255 L L L L 260 L L L L 265 L L L
Ala Lys Tyr Pro Val Lys Asp Thr Asp Phe Met Thr Asp Asp Glu Glu Lys Asn Leu Lys Arg Leu Ser

repB >

gatttggaggaaggtttacaccgtaaaaggttaatctcctatggtggtttgttaaaagaaatacataaaa
7280
ctaaacctccttccaaatgtggcattttccaattagaggataccaccaaacaattttctttatgtatttt

L 270 L L L L 275 L L L L 280 L L L L 285 L L L L 290 L
Asp Leu Glu Glu Gly Leu His Arg Lys Arg Leu Ile Ser Tyr Gy Gy Leu Leu Lys Glu Ile His  Lys

repB >

aattaaaccttgatgacacagaagaaggcgatttgattcatacagatgatgacgaaaaagccgatgaaga
7350
ttaatttggaactactgtgtcttcttccgctaaactaagtatgtctactactgctttttcggctacttct

L L L 295 L L L L 300 L L L L 305 L L L L 310 L L L L 315
Lys Leu Asn Leu Asp Asp Thr Glu Glu Gy Asp Leu Ile His Thr Asp Asp Asp Glu Lys Ala Asp Glu Asp
repB

tggattttctattattgcaatgtggaattgggaacggaaaaattattttattaaagagtagttcaacaaa
7420
acctaaaagataataacgttacaccttaacccttgcctttttaataaaataatttctcatcaagttgttt
L L L L 320 L L L L 325 L L L L 330 L L L L 335
Gly Phe Ser Ile Ile Ala Met Trp Asn Trp Glu Arg Lys Asn Tyr Phe Ile Lys Glu
repB

Bpu10I

cgggccagtttgttgaagattagatgctataattgttattaaaaggattgaaggatgcttaggaagacga
7490
gcccggtcaaacaacttctaatctacgatattaacaataattttcctaacttcctacgaatccttctget

gttattaatagctgaataagaacggtgctctccaaatattcttatttagaaaagcaaatctaaaattatec

L B T i B L B B B i i L s 7560

caataattatcgacttattcttgccacgagaggtttataagaataaatcttttcgtttagattttaatag

tgaaaagggaatgagaatagtgaatggaccaataataatgactagagaagaaagaatgaagattgttcat

7630
acttttcccttactcttatcacttacctggttattattactgatctcttctttcttacttctaacaagta
gaaattaaggaacgaatattggataaatatggggatgatgttaaggctattggtgtttatggctctcttg

7700
ctttaattccttgcttataacctatttatacccctactacaattccgataaccacaaataccgagagaac

Apal
PspOMI BanII
gtcgtcagactgatgggccctattcggatattgagatgatgtgtgtcatgtcaacagaggaagcagagtt

7770
cagcagtctgactacccgggataagcctataactctactacacacagtacagttgtctccttcgtctcaa

Alel
cagccatgaatggacaaccggaaagagcgaaaatgcctcacatttgtgccacctaaaaaggagcgattta

7840
gtcggtacttacctgttggcctttctcgcttttacggagtgtaaacacggtggatttttcctcgctaaat

Pvull
catatgagttatgcagtttgtagaatgcaaaaagtgaaatcagctgcctcgcgcgtttcggtgatgacgg

7910
gtatactcaatacgtcaaacatcttacgtttttcactttagtcgacggagcgcgcaaagccactactgcc

Esp3I
BsmBI
tgaaaacctctgacacatgcagctcccggagacggtcacagcttgtctgtaagcggatgccgggagcaga

7980

acttttggagactgtgtacgtcgagggcctctgccagtgtcgaacagacattcgcctacggccctecgtcet

GGAGACTGTGTACGTCGAGGGCC|
pGEX 3'
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PfIFI
Tth111I

caagcccgtcagggcgcgtcagcgggtgttggcgggtgtcggggcgcagccatgacccagtcacgtageg
8050
gttcgggcagtcccgcgcagtcgcccacaaccgcccacagccccgecgtecggtactgggtcagtgcatcge

pRS-marker
|CGGCATCAGAGCAGATTGTA

atagcggagtgtatactggcttaactatgcggcatcagagcagattgtactgagagtgcaccatatgcgg

8120
tatcgcctcacatatgaccgaattgatacgccgtagtctcgtctaacatgactctcacgtggtatacgcece

tgtgaaataccgcacagatgcgtaaggagaaaataccgcatcaggcgctcttccgcttcctcgctcactyg
8190
acactttatggcgtgtctacgcattcctcttttatggcgtagtccgcgagaaggcgaaggagcgagtgac

GAGCGAGTGAC
L4440

actcgctgcgctcggtcgttcggectgcggcgagcggtatcagctcactcaaaggcggtaatacggttatec
8260
tgagcgacgcgagccagcaagccgacgccgctcgccatagtcgagtgagtttccgccattatgccaatag

TGAGCGM

14440

cacagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggccagcaaaaggccaggaaccgtaaa
8330
gtgtcttagtcccctattgcgtcctttcttgtacactcgttttccggtcgttttcecggteccttggecattt

aaggccgcgttgctggcgtttttccataggctccgecccccctgacgagcatcacaaaaatcgacgctcaa
8400
ttccggcgcaacgaccgcaaaaaggtatccgaggcggggggactgctcgtagtgtttttagectgcgagtt

< ori

gtcagaggtggcgaaacccgacaggactataaagataccaggcgtttccccctggaagctccectcgtgeg
8470
cagtctccaccgctttgggctgtcctgatatttctatggtccgcaaagggggaccttcgagggagcacgec

< ori

TTTCTATGGTCCGCAAAGGq
pBR322ori-F

ctctcctgttccgaccectgeccgecttaccggatacctgtcecgecctttctecececttcgggaagecgtggegett

8540
gagaggacaaggctgggacggcgaatggcctatggacaggcggaaagagggaagcccttcgcaccgcgaa

< ori

BseYI PspFI

tctcatagctcacgctgtaggtatctcagttcggtgtaggtcgttcgctccaagctgggctgtgtgcacg
8610
agagtatcgagtgcgacatccatagagtcaagccacatccagcaagcgaggttcgacccgacacacgtgece

< ori

aaccccccgttcagcccgaccgctgcgccttatccggtaactatcgtcttgagtccaacccggtaagaca
8680
ttggggggcaagtcgggctggcgacgcggaataggccattgatagcagaactcaggttgggccattctgt

< ori

AlwNI

cgacttatcgccactggcagcagccactggtaacaggattagcagagcgaggtatgtaggcggtgctaca
8750
gctgaatagcggtgaccgtcgtcggtgaccattgtcctaatcgtctcgctccatacatccgccacgatgt

< ori
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gagttcttgaagtggtggcctaactacggctacactagaaggacagtatttggtatctgcgctctgctga

8820
ctcaagaacttcaccaccggattgatgccgatgtgatcttcctgtcataaaccatagacgcgagacgact
< ori
agccagttaccttcggaaaaagagttggtagctcttgatccggcaaacaaaccaccgctggtagcggtgg
8890
tcggtcaatggaagcctttttctcaaccatcgagaactaggccgtttgtttggtggcgaccatcgccacec
< ori
tttttttgtttgcaagcagcagattacgcgcagaaaaaaaggatctcaagaagatcctttgatcttttct
8960
aaaaaaacaaacgttcgtcgtctaatgcgcgtctttttttcctagagttcttctaggaaactagaaaaga
< ori |
acggggtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaagga
9030

tgccccagactgcgagtcaccttgcttttgagtgcaattccctaaaaccagtactctaatagtttttcct

tcttcacctagatccttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttg

L i T T i B T o B T T B i B L B 9100

agaagtggatctaggaaaatttaatttttacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaac

BanI

gtctgacagttaccaatgcttaatcagtgaggcacctatctcagcgatctgtctatttcgttcatccata
9170
cagactgtcaatggttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagtaggtat

L L 285 L L L L 280 L L L L 275 L L L L 270 L L
Trp  His Lys Ile Leu Ser Ala Gly Ile Glu Ala Ile GIn Arg Asn Arg Glu Asp Met

<

AmpR

gttgcctgactccccgtcgtgtagataactacgatacgggagggcttaccatctggccccagtgctgcaa
9240
caacggactgaggggcagcacatctattgatgctatgccctcccgaatggtagaccggggtcacgacgtt

L L 265 L L L L 260 L L L L 255 L L L L 250 L L L L 245 L
Thr Ala GIn  Ser Gly Thr Thr Tyr Ile Val Val Ile Arg Ser Pro Lys Gly Asp Pro Gly Leu Ala Ala Ile

<

AmpR

BsrFI BglI

tgataccgcgagacccacgctcaccggctccagatttatcagcaataaaccagccagccggaagggccga
9310
actatggcgctctgggtgcgagtggccgaggtctaaatagtcgttatttggtcggtcggccttcccggcect

L L L 240 L L L L 235 L L L L 230 L L L L 225 L L L
Ile Gly Arg Ser Gly Arg Glu Gly Ala Gly Ser Lys Asp Ala Ile Phe Trp Gly Ala Pro Leu Ala Ser

<

AmpR

gcgcagaagtggtcctgcaactttatccgcctccatccagtctattaattgttgccgggaagctagagta
9380
cgcgtcttcaccaggacgttgaaataggcggaggtaggtcagataattaacaacggcccttcgatctcat

220 L L L L 215 L L L L 210 L L L L 205 L L L L 200 L L
Arg Leu Leu Pro Gly Ala Val Lys Asp Ala Glu Met Trp Asp Ile Leu GIn GIn Arg Ser Ala Leu Thr

AmpR

Fspl

agtagttcgccagttaatagtttgcgcaacgttgttgccattgctgcaggcatcgtggtgtcacgectcgt
9450
tcatcaagcggtcaattatcaaacgcgttgcaacaacggtaacgacgtccgtagcaccacagtgcgagca

L L 195 L L L L 190 L L L L 185 L L L L 180 L L L L 175 L
Leu Leu Glu Gly Thr Leu Leu Lys Arg Leu Thr Thr Ala Met Ala Ala Pro Met Thr Thr Asp Arg Glu Asp

AmpR

cgtttggtatggcttcattcagctccggttcccaacgatcaaggcgagttacatgatcccccatgttgtg
9520
gcaaaccataccgaagtaagtcgaggccaagggttgctagttccgctcaatgtactagggggtacaacac

L L L 170 L L L L 165 L L L L 160 L L L L 155 L L L L
Asn  Pro Ile Ala Glu Asn Leu Glu Pro Glu Trp Arg Asp Leu Arg Thr Val His Asp Gly Met Asn His

<

AmpR
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Pvul

caaaaaagcggttagctccttcggtcctccgatcgttgtcagaagtaagttggccgcagtgttatcactec

9590
gttttttcgccaatcgaggaagccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggcgtcacaatagtgag

150 L L L L 145 L L L L 140 L L L L 135 L L L L 130 L L
Leu Phe Ala Thr Leu Glu Lys Pro Gly Gly Ile Thr Thr Leu Leu Leu Asn Ala Ala Thr Asn Asp Ser

<

AmpR

atggttatggcagcactgcataattctcttactgtcatgccatccgtaagatgcttttctgtgactggtg

9660
taccaataccgtcgtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggcattctacgaaaagacactgaccac

L L 125 L L L L 120 L L L L 115 L L L L 110 L L L L 105 L
Met Thr Ile Ala Ala Ser Cys Leu Glu Arg Val Thr Met Gly Asp Thr Leu His Lys Glu Thr Val Pro  Ser

<

AmpR

agtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgcggcgaccgagttgctcttgcccggcgtcaacacg

9730
tcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgccgctggctcaacgagaacgggccgcagttgtge

L L L 100 L L L L 95 L L L L a0 L L L L 85 L L L L
Tyr  Glu Val Leu Asp Asn GIn Ser Tyr His Ile Arg Arg Gy Leu GIn Glu GIn Gly Ala Asp Val Arg

Amp-R
MTAATACCGCGCCACATAGC

ggataataccgcgccacatagcagaactttaaaagtgctcatcattggaaaacgttcttcggggcgaaaa

AmpR

9800
cctattatggcgcggtgtatcgtcttgaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagccccgetttt

80 L L L L 75 L L L L 70 L L L L 65 L L L L 60 L L
Ser Leu \Val Ala Gly Cys Leu Leu Val Lys Phe Thr Ser Met Met Pro Phe Arg Glu Glu Pro Arg Phe

<

AmpR

ctctcaaggatcttaccgctgttgagatccagttcgatgtaacccactcgtgcacccaactgatcttcag

9870
gagagttcctagaatggcgacaactctaggtcaagctacattgggtgagcacgtgggttgactagaagtc

L L 55 L L L L 0] L L L L 45 L L L L 40 L L L L 35 L
Ser Glu Leu Ile Lys Gly Ser Asn Leu Asp Leu Glu Ile Tyr Gly Val Arg Ala Gly Leu GIn Asp Glu Ala

AmpR

catcttttactttcaccagcgtttctgggtgagcaaaaacaggaaggcaaaatgccgcaaaaaagggaat

9940
gtagaaaatgaaagtggtcgcaaagacccactcgtttttgtccttccgttttacggcgttttttccctta

L L 30 L L L L 25 L L L L 20 L L L L 15 L L L L
Asp Lys Val Lys Val Leu Thr Glu Pro His Ala Phe Val Pro Leu Cys Phe Ala Ala Phe Phe Pro Ile

< 1 signal sequence
AmpR

aagggcgacacggaaatgttgaatactcatactcttcctttttcaatattattgaagcatttatcagggt
10,010
ttcccgectgtgcctttacaacttatgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtccca

10 . . . . 5 . . . 1
Leu Ala Val Arg Phe His GIn Ile Ser Met
< signal sequence 1< AmpR promoter
AmpR

tattgtctcatgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgcgcacat

10,080
ataacagagtactcgcctatgtataaacttacataaatctttttatttgtttatccccaaggcgcgtgta

< AmpR promoter |

Zral

ttccccgaaaagtgccacctgacgt 3"

aaggggcttttcacggtggactgca 5"
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i3 iz fiva=
Aatll 1 0
Alel 1 7813
AIwWNI 1 8706
Apal 1 7719
BanI 1 9131
BanII 1 7719
BclI 1% 3497*
BglI 1 9303
Bmtl 1 780
Bpul0I 1 7478
BseYI 1 8594
BsmBI 1 7933
BspDI 1 4957
BsrFI 1 9263
BsrGI 1 3872
BtgzZI 1 1885
Clal 1 4957
Csil 1 1454
Eagl 1 3035
EcoRV 1 1208
Esp3I 1 7933
FspI 1 9405
NheI 1 776
PaqCI 1 689
PfIFI 1 8037
PmII 1 1740
PshAI 1 5095
PspFI 1 8598
PspOMI 1 7715
Pvul 1 9553
PvuIl 1 7883
SexAI 1% 1454*
Spel 1 116
Sphl 1 835
Stul 1 5353
Swal 1 4896
Tth111l 1 8037
Zral 1 10,103
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1T T 1 1T T 1 L T T [ 1T T 1 L T 1 I T T 1
2500 5000 7500 10,000

i IR

Aatll
Alel
AlwNI
Apal
Banl
BanIl
Bcll
BglI
Bmitl
Bpul0I
BseYI
BsmBI
BspDI
BsrFI
BsrGI
BtgZ1l
Clal
Csil
Eagl
EcoRV
Esp3I
Fspl
Nhel
PaqCI
PfIFI
PmII
PshAl
PspFI
PspOMI
Pvul
Pvull
SexAl
Spel
Sphl
Stul
Swal
Tth111l
Zral

*

*
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FHIE iy K i) 71E ESidl

> 6xHis 3656 .. 3673 18 Wt I::J - CDS

> AmpR 9110 .. 9970 861 WEXT &~ CDS

> AmpR promoter 9971 .. 10,075 105 Xt &~ promoter
ATIII 3153 =« 3655 503 FEXS . — misc_feature

> bom 8025 .. 8165 141 wExT D H misc_feature
FourU 4299 .. 4350 52 BEX . — misc_feature
Lambada TO Terminator 1010 .. 1069 60 RS @ — misc_feature
Linker 2664 .. 2708 45 AT . — misc_feature
Lysostaphin 272 .. 1009 738 TEST . — misc_feature
MazF 4351 .. 4710 360 A . — misc_feature

> MCS . 75 5 BExT H misc_feature

> MCS 4802 .. 4808 7 WEX i misc_feature

> OFi 8351 .. 8939 589 FHEXT D & rep_origin
Pagr 76 .. 169 94 FHEXT . [ misc_feature
Pidh1 3783 . 4208 516 BERS ® — misc_feature
RBS 2 1106 .. 1118 13 AT O — misc_feature

> RBS 3 3069 .. 3080 12 Wit i RBS

> repB 6407 .. 7411 1005 FHExT . e CDS

> rrnB T1 terminator 1015 .. 1061 47 TET - terminator
sar P1 1070 .. 1105 36 B (] — misc_feature
SPAtIE 185 .. 271 87 WRERS . H misc_feature
SPblaz 3081 .. 3152 72 TRERS . = misc_feature
SPLip 1119 .. 2297 1179 WXt . — misc_feature
strong RBS 170 .. 184 15 BEst — misc_feature
TAT 3033 .. 3065 33 FRERS . H misc_feature
tufA 3683 .. 3782 100 FEExT . — misc_feature
TygrA 4711 .. 4801 91 FREERS . H misc_feature
VH 2298 .. 2663 366 FHEX . — misc_feature
VL 2709 .. 3032 324 pEEEX . H— misc_feature
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514 KE e AR 71 BE
> Amp-R 20-mer 9733 9752 — 58°C
> L4440 18-mer 8180 8197 = 58°C
> pBR322ori-F 20-mer 8431 8450 - 56°C
> pBRforEco 19-mer 38 56 —_ 57°C
> pGEX 3' 23-mer 917 7939 - 66°C
> pRS-marker 20-mer 8080 8099 —_ 54°C
> FE LR 35-mer 1045 1079 -~ 62°C
> B L.ER 66-mer 56 121 —_ 63°C
> FE 280 58-mer 3735 3792 = 56°C

4766 4801 = 50°C
> KB 2.ER 60-mer 1060 1119 —_ 62°C
> KB 3% 68-mer 3723 3770 -~ 54°C

4754 4821 = 60°C
> FE& 3.EM 57-mer 37173 3829 - 59°C
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